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Besvarelse vedr.

» Scenarier for at et pandemisk virus udvikles eller spredes i danske grise

Bestilling

» Hvilken rolle kan grise i Danmark spille i en fremtidig pandemi, herunder en vurdering af risikoen
for, at det pandemiske virus opstar i grise i Danmark og risikoen for, at grise i Danmark bliver smittet
i en fremtidig pandemi blandt mennesker.

Udgangspunkt for denne bestilling er medsendte artikel: "Tikkende bombe lurer i de danske
svinestalde”, Berlingske, 25. august 2025.

Vurderinger
Risikoen for, at et pandemisk influenzavirus opstar i grise i Danmark

Der eksisterer ikke data, der muliggar en fagligt funderet kvantitativ eller semi-kvantitativ vurdering af
risikoen for en fremtidig influenza A virus (IAV) pandemi forarsaget af et virus, der er opstéet i grise i
Danmark.

Der har vaeret fem dokumenterede influenza pandemier de seneste 110 ar, hvoraf tre menes at have
oprindelse fra fugle og én fra grise. Pa denne baggrund kan det med rimelighed antages, at den naeste
influenzapandemi vil have oprindelse fra dyr. Opstden af en pandemi er dog betinget af multiple
faktorer, og pa nuvaerende tidspunkt mangles der viden om de praecise forudsaetninger, der skal veere
tilstede. Siden ar 2010 er der observeret en udvikling af svineinfluenzavirus i danske grisebesastninger,
hvor der er fundet en stigende grad af genetisk variabilitet og blanding med gener fra human
saesoninfluenzavirus. Betydningen af denne observation er stadig uklar, men pé baggrund af to nylige
tilfeelde i &r 2021 af svineinfluenza hos mennesker tyder det p4, at der kan veere et potentiale for
smitte til mennesker med danske svineinfluenzavirus. Dog tyder det ogsa pa, at der skal veere flere
betingelser til stede, far spredning mellem mennesker muliggares, og i givet fald kan danne grobund
for en epidemi/pandemi.
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Risikoen for at grise i Danmark bliver smittet i en fremtidig pandemi blandt mennesker

De hyppige fund af gener fra human saesoninfluenzavirus i grise kombineret med data fra
eksperimentelle infektioner, hvor grise blev inokuleret med influenzavirus fra mennesker, viser, at
grise kan smittes af influenzavirus fra mennesker. Dette understgttes af at virus, der forarsagede
pandemiernei 1918 (H1N1), 1968 (H3N2) og 2009 (H1N1), efterfglgende smittede grise og blev
etableret i grisepopulationen. Pa denne baggrund er vurderingen, at det er ekstremt sandsynligt (95-
99 %), at grise bliver smittet af mennesker i tilfeelde af en IAV pandemi, og at virus smitter videre
blandt grise. Sikkerheden pa denne vurdering vurderes at veere hgj (66-90).

Metoder

Besvarelsen er udarbejdet som ekspertvurderinger pa baggrund af tilgeengelig litteratur, herunder peer-
reviewed videnskabelige publikationer, data fra nationale influenza virus overvagningsprogrammer,
samt rapporter fra internationale organisationer som EFSA, ECDC, WOAH og WHO.

De anvendte kvalitative risiko- og sikkerheds-estimater for de veterineere spargsmal er vurderet ud fra
nedenstdende skema (Tabel 1), der er en modifikation af kriterier beskrevet af EFSA (7).

Tabel 1. Kvantitative risiko estimater anvendt ved vurdering af de veterineere aspekter. Modifikation af
kriterier beskrevet af EFSA.

Kvalitativt begreb Kvantitativ Kvalitativ term for Kvantitativ
ved vurderingen fortolkning sikkerhed fortolkning
(%) ved vurdering (%)

0, -
Neosten 100% 99-100 Ekstremt hoj 95-100
sandsynligt
Ekstremt 95-99 .
sandsynligt Meget hgj 90-95
Meget sandsynligt 90-95 Haj 66-90
Sandsynligt 66-90 Moderat 33-66

Lige sa sandsynligt 33-66

som usandsynligt Lav 10-33
Mindre sandsynligt 10-33 Meget lav 5-10
Ikke sandsynligt 1-10 Ekstremt lav 0-5
Meget usandsynligt 0,1-1
Ekstremt 0,001-0,1
usandsynligt
Neaermest umuligt <0,001

Redeggrelse

Udvikling i den danske griseproduktion og konsekvenser for influenza A virus cirkulation

De seneste 20-30 ar er der sket en markant intensivering af den danske griseproduktion, som har
resultereti et mindre antal besaetninger med flere grise (Figur 1). Der har veeret en nedgang i antallet af
grise de seneste ar, men dette skyldes primeert nedgang i antal slagtegrise, hvorimod so-bestanden er
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stabil. Samtidig er der generelt set blevet avlet mod starre kuld, hvilket har lagt et yderligere pres pa
pladsen i de enkelte besatninger (Figur 2).
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Figur 1. Antal grisebesaetninger og antal grise 2010-2023. Baseret pa data fra Danmarks statistik’.
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Figur 2. Antal levendefadte grise per kuld 2010-2024. Baseret pa data fra Landbrug og Fgdevarers
landsgennemsnit for produktivitet i produktionen af grise?.

Langt sterstedelen af de danske besaetninger kgrer med sakaldt “ugedrift”, hvilket betyder, at der er
faringer hver eneste uge, hvorved der konstant fades nye pattegrise, som aldrig har mgdt patogener
som fx influenza A virus (IAV) fgr. Selvom de nyfgdte pattegrise optager rameelk med maternelle
antistoffer (MDA) mod IAV, er beskyttelsen mangelfuld og falder over tid. Dette betyder, at de fleste
grise vil veere modtagelige for influenzasmitte lige omkring fravaenning (4. leveuge), hvor grisene
samtidigt blandes. Dette far smitten til at stige markant, og da dette forekommer hver eneste uge i
langt de fleste besaetninger, er det yderst kompliceret at bekeempe smitten i de ramte besaetninger (2-
10). En konsekvens af denne kontinuerlige (enzootiske) IAV smitte i beseetningerne er, at IAV, som er
et RNA-virus, vil mutere over tid. Et af vores tidligere studier, hvor der blev taget prgver over et ar i

" https://www.statistikbanken.dk/svin
2 https://svineproduktion.dk/viden/paa-
kontoret/oekonomi_ledelse/produktionsstyring_og okonomi/landsgennemsnit
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samme besaetning, har tydeligt vist IAV’s tilstedevaerelse over hele aret, og at mutationsraten var
identisk med human saesoninfluenza. Disse mutationer opstod primaert i de antigene omrader, som er
vigtige for antistof - og receptorbinding (77).

Kontrol af influenzavirus i besaetninger
Effekt af vacciner

Samtidig med, at der er sket en intensivering af den danske griseproduktion, er der ikke sket udvikling i
de tilgeengelige kommercielle vacciner mod AV i grise. Der er to vacciner til radighed, som begge er
draebte virus vacciner. Disse stimulerer generelt et systemisk antistof respons, som primeert beskytter
grisene mod infektion i lungerne (72, 13). Derimod har flere studier vist, at vaccinerne ikke beskytter
mod infektion i de gvre luftveje, og derfor ses der stadig smitte og udskillelse i vaccinerede grise (5,
14-18). En anden udfordring, ved de nuvaerende vacciner er, at de indeholder IAV stammer, der
cirkulerede for 15 og 25 ar siden, og derfor har store genetiske og antigene forskelle i forhold til de reelt
cirkulerende virus. Dette nedsaetter krydsreaktionen mellem antistoffer mod vaccinestammerne og de
cirkulerende stammer. IAV stammerne i de humane vacciner bliver modsat evalueret pa halvarlig
basis af eksperter i verdens sundhedsorganisation (WHO), da man ved, at homologien mellem
vaccinerne og de cirkulerende stammer har betydningen for effektiviteten af vaccinen (79). En tredje
udfordring ved de nuveerende vacciner er, at de primaert anvendes til sger, som kan give deres
immunitet videre via rdmaelken til pattegrisene, men som naevnt tidligere er denne beskyttelse ikke
komplet og aftager ogsa over tid. Dette resulterer i, at der ifalge vaccinernes produktspecifikation
(SPC) ikke er nogen vaccine til radighed i aldersgruppen 33-56 dage, da beskyttelsen via maternelle
antistoffer forventes at bevares indtil dag 33, men at disse dog stadig er i stand til at blokere for
vaccineeffekten indtil dag 56. Dette gar, at der pa nuveerende tidspunkt ikke er registeret nogen
tilgeengelig IAV vaccine til grise i netop den periode, hvor smitten er hgjest (omkring fraveenning som
sker pa dag 21-28).

Smittebeskyttelse

Der har specielt de senere ar veeret stor fokus pa smittebeskyttelse til forebyggelse af infektioner i
danske grisebesaetninger. Smittebeskyttelsen bestar dels af tiltag, der skal forhindre smitte i at
komme ind i beseetningerne (ekstern smittebeskyttelse), dels tiltag, der nedseaetter risikoen for, at
virus smitter internt i besaetningen.

Eksempler pa eksternt smittebeskyttelsestiltag kan naevnes: Begraensning af adgang til besaetningen,
implementering af desinfektionsstationer ved indgange til besaetningen, hvor fodtgj, karetagjer og
udstyr kan desinficeres; nye dyr bgr holdes i karanteene i 8-12 uger fgr introduktion; overvagning af
smitsomme sygdomme og indkgb af nye dyr med samme status som besaetningen (SPF systemet).

Intern smittebeskyttelse: Indfarsel af strenge hygiejneprotokoller mellem sektioner, herunder
regelmaessig handvask og desinfektion af udstyr; tgj -og stgvle skift og klar adskillelse af
aldersgrupper; regelmaessig overvagning af dyrenes sundhed og hurtig identificering af syge
individuelle dyr; begreensning i antallet af personer, der arbejder med dyrene, og sikre, at de fglger
strenge hygiejneregler.

Der er ikke tilgaengelige data, der kvantificerer betydningen af de forskellige smittebeskyttelsestiltag
for at undga introduktion af influenzavirus, men de vigtigste smitteveje vurderes at veere introduktion
af virus via indkgb af dyr. En dansk undersggelse viste, at en del af nyindkgbte polte var positive for IAV
ved introduktion i so besaetningen pa trods af en karantaene periode pa 8-12 uger og vaccination af
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poltene i karanteenen (20). En anden vigtig introduktionsvej er personale og andre personer, der selv er
smittet med influenza og smitter grisene (27). Betydningen af smitte via luften fra nabobeseetninger er
ikke klarlagt, men det kan ikke udelukkes. Selvom de vigtigste smitteveje ikke er endelig belyst, viser
den hgje andel af smittede beseetninger, at de eksisterende smittetiltag i besaetninger ikke forhindrer
smitte med influenzavirus. Det er ligeledes ikke klart, hvordan IAV spredes indenfor besaetningen, men
det er vurderingen, at de primaere smitteruter er flytning af grise mellem kuld og sektioner, med
personale, deling af udstyr og via luften. Som for den eksterne smittebeskyttelse, er den nuvaerende
interne smittebeskyttelse ikke tilstreekkelig til at forhindre spredning af virus, da virus oftest
forekommer i alle sektioner og i flere aldersgrupper (22).

Overvagning for IAV i grise

Med baggrund i pandemien med oprindelse i grise i 2009, blev deri 2011 initieret en national
overvagning for IAV i danske grise. Denne overvagning viser, at der de sidste tre ar er en markant stgrre
andel af indsendelser, der er positive for IAV (58-67 %) end tidligere i overvagningen, og cirka 1/3 er
positive for pandemisk H1pdm089. Det er ikke klart, om dette afspejler en reel stigning i forekomsten,
eller om det skyldes, at de praktiserende dyrleeger er blevet bedre til at identificere smittede
besaetninger. Overvagningen har ogsa givet et unikt overblik over cirkulerende subtyper
(kombinationen af overfladeproteinerne HA og NA), og de seneste ar ogsa cirkulerende genotyper
(kombinationen af alle IAV’s otte gen segmenter) vha. fuld genom sekventering. Data opdateres
manedligt og er tilgeengelig via VETSSI’s hjemmeside?, og alle data fra arene 2011-2022 er publiceret
internationalt i videnskabelige tidsskrifter (23, 24). Disse data har vist, at der over tid genereres flere
nye subtyper og genotyper, og at nogle af disse er i stand til at sprede sig hurtigt blandt danske
grisebesaetninger. Dette er blandt andet beskrevet for en ny subtype "H1pdmN1av”, som blev set
fgrste gangien beseaetning i 2018 og i 2022 udgjorde 33 % af alle de IAV positive indsendelser til
overvagningen. | 2025 er der indtil 1. august pavist seks forskellige subtyper og 15 forskellige
genotyper, hvoraf to helt nye genotyper, der ikke er set tidligere i overvagningen. Samtidig med, at
antallet af subtyper og genotyper pavist i danske grise stiger, er der ogsa en stigende diversitet i virus,
sa der er opstaet flere grise adapterede stammer af pandemisk H1 virus, som har nedsat
krydsimmuniteten til human saesoninfluenzavirus og human saesonvacciner samt til grisevaccinerne
(24, 25).

Zoonoser og reverse-zoonoser

At IAV fra grise kan smitte mennesker er ikke unikt for pandemisk H1N1 fra 2009. Hvert ar sker der
sporadiske tilfaelde af zoonotisk smitte og USA’s Center of Disease Control (US-CDC) har et
dashboard med alle registrerede zoonotiske tilfeelde af IAV tilfaelde i USA siden 2010, hvor IAV fra grise
udggar 506 tilfaelde (26). Starstedelen af disse tilfeelde har forbindelse til udstillinger og shows, hvor der
er teet kontakt mellem grise og mennesker (27). | Danmark er der registreret to tilfaelde af zoonotisk
IAV fra grise (28, 29), som begge blev pavist under Covid-19 nedlukningen, hvor den normale human
saesoninfluenza var fraveerende. Den nuvaerende human seesoninfluenzaovervagning er ikke designet
til at kunne finde sporadiske tilfeelde af zoonotisk smitte med IAV fra grise, men i et nuveerende EU-
projekt arbejdes der pa at lave mere malrettet aktiv IAV overvagning i udsatte grupper (30). Baseret pa
et nyere review, er der i perioden 1958-2009, beskrevet 73 tilfaelde af IAV fra grise med en case-fatality
rate pa cirka 10 % (37). Efter 2009 steg antallet af rapporterede zoonotiske tilfaelde af IAV fra grise

3 https://www.vetssi.dk/overvaagning/overvaagningsprogrammer/overvaagning-af-influenza-a-virus-i-svin-i-
danmark?utm_source=chatgpt.com
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markant. Arsagen til denne stigning er ikke veldokumenteret, men er sammenfaldende med stigning i
den globale griseproduktion, stigning i stgrrelsen af grisebesaetninger, samt den markante stigning i
varianter, der cirkulerer i grise. Stigningen kan dog ogsa skyldes agget overvagning og generel
opmaerksom pa, at mennesker kan smittes fra grise i kalvandet pa 2009 pandemien, der var forarsaget
af IAV fra grise. (Figur 3).
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Figur 3. The left y-axis indicates the amount of swine livestock in different global regions as share of
the worldwide production per year (FAOSTAT), whereas the number of humans that were infected with
swine IAV are shown on the right y-axis (yellow line). The establishment of major IAV lineages in swine
is indicated with whites lines corresponding to the year of introduction (317)

| Europa er der de seneste ar beskrevet zoonotiske tilfselde af IAV fra grise i Danmark, Tyskland,
Frankrig*, Schweitz, Nederlandende og Storbritanien (Eggink et al., 2025; Heider et al., 2024;
Lechmann et al., 2025; Parys et al., 2021). En artikel Fra Brasilien fra 2024 beskrev otte tilfaelde af
zoonotisk IAV fra grise mellem 2020-2023. En af patienterne arbejdede pa et slagteri, og 218 andre
medarbejdere fra samme slagteri oplevede ”influenza-like-illness” (ILI) i samme periode, som
patienten testede positiv for zoonotisk H1N2v AV fra grise (37). Derudover er der ogsa beskrevet en
anden case med IAV H3N2v i artiklen, hvor flere i samme husholding har oplevet ILI samtidig, der
tilsammen kan tyde p4, at der ikke kun er sket et spring fra grise til mennesker, men ogsa
efterfalgende fra menneske til menneske. Feelles for de overnaevnte zoonotiske IAV cases er, at der
ofte er et epidemiologisk link til grise. Sygdommen karakteriseres oftest som ”influenza-like-illness”,
men alvorlige tilfeelde med dedsfald er ogsa registreret, og der har adskillige gange veeret observeret
tilfeelde i immunosupprimerede patienter.

Et studie fra USA undersggte preevalensen af IAV i neesepodninger udtaget fra ansatte, der arbejdede i
griseebesastninger, far og efter de gik pa arbejde. Denne undersggelse viste, at odds-ratio for at teste
positiv for IAV efter arbejde var naesten to gange sa hgj (OR: 1,98), som far de gik pa arbejde, og der
kunne pavises AV fra grise i naesepodninger efter arbejde. Det blev ogsa observeret, at der var tilfeelde
af positive prgver, fgr de ansatte gik pa arbejde, og her var der tale om human saesoninfluenza, hvilket
igen understreger, at bade human og grise IAV kan udveksles i grisebesaetningerne (38).

4 Reported Detection of a Case of Swine Influenza (H1N2) vin Human in France | The Pig Site, n.d.
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Reverse-zoonotiske overfgrsel med human saeson IAV til grise sker arligt og kan tydeligt ses i vores
nationale overvagning for IAV i grise. Der er bade tale om spring af komplet saeson IAV fra mennesker
til grise, men det er ogsa set adskillige gange, at fa gensegmenter fra human saeson IAV blander sig
med grise IAV og laver nye sub- og genotyper. Dette er senest registreret i juni maned 2025, hvor en ny
H3N2 virus med HA fra human saeson IAV og resterende segmenter fra grise IAV blev fundet i
overvagningen (39). | tidligere arsrapporter og internationale artikler har vi beskrevet fund af human
saeson IAV gensegmenter i de danske grise IAV og potentielle risici ved dette. F.eks. kan det betyde, at
grise agerer som reservoir for tidligere human saeson |IAV, som den yngre del af befolkningen vil have
begraenset immunitet imod (23-25, 40). Udover reverse-zoonotiske events registreret i overvagningen,
har vi ogsa udfgrt eksperimentelle studier, hvor grise inokuleres med human saeson IAV (47), og det
ses tydeligt, at grise kan smittes, udskille virus og efterfalgende smitte andre grise.

Tidligere influenzapandemier og grisens rolle

Siden 1900 har der veeret fem dokumenterede influenza pandemier i mennesker: 1918 med den
spanske syge (H1N1), 1957 den asiatiske influenza (H2N2), 1968 Hong Kong influenza (H3N2), 1977
den russiske influenza og sidst i 2009 med pandemisk H1N1 (tidligere kaldt svineinfluenza). | de farste
tre pandemier har der veeret tale om fugleinfluenza virus, der fuldt eller delvist har bidraget med
gensegmenter til pandemivirus, hvorimod den seneste pandemi med svineinfluenzavirus opstod som
en blanding af tre forskellige svineinfluenza varianter i mexicanske grise (42). Virus spredte sig hurtigt
globalt og blev ogsé introduceret via mennesker til grisepopulationer i dele af verden, som aldrig
havde haft IAV cirkulerende i grise (43, 44). 12010 blev pandemisk H1N1 fundet i danske grise og har
cirkuleret blandt danske grise lige siden (23), ligesom dette virus hos mennesker er blevet en af de
arlige seesoninfluenzavirus (45). | alle de omtalte pandemier (bort set fra H2N2 i 1957) er der hurtigt
sket spredning fra mennesker til grise (46-49). 1AV cirkulerende i grise og mennesker anvender de
samme vaertsreceptorer, og har derfor mulighed for at inficere celler fra bade grise og mennesker (50).

Risikoen og konsekvensen af en fremtidig influenzapandemi

Influenzavirus er udbredt i vilde fugle (fugleinfluenza) og grise. For |IAV i grise er der, som beskrevet
ovenfor, flere rapporteringer om sporadiske, enkeltstdende tilfelde, uden yderligere spredning blandt
mennesker. Undtagelsen var den seneste influenzapandemi i 2009, der var forarsaget af et pa det
tidspunkt tilsyneladende nyopstaet svineinfluenzavirus. Mennesker og grise har flere ligheder i forhold
til modtagelighed for influenzavirus, og der er ogsa en lgbende udveksling af virus de to veerter
imellem. Pa trods af, at der har veeret en stor forskningsindsats, er det ikke helt klarlagt, hvilke
specifikke tilpasninger influenzavirus fra dyr skal gennemga for at kunne smitte til - og mellem
mennesker (57). Desuden er der en reekke veertsfaktorer, der pavirker risikoen for, at et influenzavirus
fra dyr kan etablere sig i mennesker, herunder fysiske barrierer som pH og temperatur i
respirationsvejene, eksisterende immunitet mod svineinfluenza i den humane befolkning mm (Figur
4). Barrieren mellem fugle og mennesker er stgrre end barrieren mellem mennesker og grise; primaert
fordi virus i grise og mennesker bruger samme receptor (figur 4) (52).
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Figur 4. Barriere et influenzavirus fra dyr skal overvinde for at kunne smitte mennesker (52)

For at vurdere det zoonotiske og pandemiske potentiale af specifikke IAV fra dyr med pavist smitte til
mennesker, aendring i epidemiologiske spredningsmeanstre eller med bekymrende genetiske
gendringer, anvendes internationalt "Tool for influenza Pandemic RiskAssessment (TIPRA), version 2”7,
der er udviklet af WHO i 2020 (53). Formalet med TIPRA er bl.a. at stgtte en rettidig og ajourfart
risikovurdering for influenzavirus med zoonotisk/pandemisk potentiale. Med TIPRA-veerktgjet
foretages en vurdering af risikoen for, at mennesker smittes, ved systematisk scoring af et virus
biologiske egenskaber kombineret med epidemiologiske data. Endvidere foretages en vurdering af
virkningen (impact) i det tilfaelde, at virusset spredes til og mellem mennesker. TIPRA indeholder syv
risikoelementer til vurdering af sandsynligheden for, at et virus smitter til mennesker, samt fem
elementer der beskriver impact for populationen, hvis dette sker. For hvert virus vurderer
internationale eksperter alle elementer pa en skala fra 1-10, hvorved der opnas en samlet score (point
estimate) for hvert virus for hhv. sandsynlighed og impact. En score pd 1-3 anses for lav risiko; 4-7
moderate risiko og 8-10 hgj risiko. Nedenstaende figur illustrerer scoren for en reekke udvalgte
fugleinfluenzavirus og influenzavirus fundet i grise (Figur 5). "H1N1 1C linkage” i figuren er en gruppe
af virus, der er mest udbredt i grise i Danmark og resten af Europa, og fik en score pa 6 for
sandsynligheden for, at dette virus kunne vaere oprindelsen til en pandemi, og en score pa 4.5 for
alvorligheden (impact)(53). Til sammenligning var scoren 4,5 for sandsynlighed for en pandemi og 4,2
for alvorlighed for hgjpatogen fugleinfluenza HS5N1 clade 2.3.4.4b, som har veeret den dominerende
arsag til udbrud i fugle, pattedyr og mennesker globalt de senere ar, og som der er stor bevagenhed
omkring pga. den zoonotiske risiko. Eksemplet understreger, at influenzavirus hos bade grise og fugle
internationalt anses for at udggre en potentiel zoonotisk risiko.
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Figur 5. Pandemi risikoen (sandsynlighed (likelihood) og virkning (impact)) af en reekke influenza virus
hos fuge og grise foretaget af WHOs TIPRA ekspert gruppe (53)

Diskussion

Efter COVID-19 pandemien har der generelt veeret et gget fokus pa risikoen for, at der kommer en ny
pandemiforarsaget af et virus, og i seerdeleshed risikoen for at denne kommer fra dyr. Pa basis af de
tidligere dokumenterede pandemier anses coronavirus fra vilde pattedyr og influenzavirus fra grise

eller fugle (54) at udgare en hgj risiko. For svineinfluenza er der flere rapporteringer om sporadiske,

enkeltstdende zoonotiske tilfaelde, uden yderligere spredning blandt mennesker. Undtagelsen var den
seneste influenzapandemi i 2009, der var forarsaget af et pa det tidspunkt tilsyneladende nyopstaet
svineinfluenzavirus. Det er formodningen, at svineinfluenzavirus skal tilpasses den humane veert for at
sprede sig effektivt. Mennesker og grise har flere ligheder i forhold til modtagelighed for influenzavirus,
og der er ogsa en lgbende udveksling af virus de to veerter imellem. Dog er der en veertsbarriere, der
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tilsyneladende forhindrer effektiv transmission i langt de fleste tilfeelde. Det formodes ogs4, at der kan
veere en stgrre eller mindre grad af krydsimmunitet i den humane befolkning overfor
svineinfluenzavirus, der har haft oprindelse i den humane befolkning, eller som har lighed med virus,
der cirkulerer i mennesker. Udover egenskaber i selve virus vil der vaere mange andre kendte og
ukendte faktorer, der har betydning for om en epidemi/pandemi opstar. Eksempler er
eksponeringsgrad, veertsegenskaber, miljg mfl. P4 baggrund af den manglende viden og evidens er det
ikke muligt at kvantificere risikoen for en ny viral pandemi generelt, hvilket ogsa geelder risikoen for en
influenzapandemi, herunder risikoen for at et pandemivirus opstar specifikt i danske grise.
Risikovurderinger som TIPRA er ekspertvurderinger, der er behaeftet med en stor grad af usikkerhed,
fordi den samlede risiko for, at et virus hos dyr springer til mennesker og udlgser en pandemi, som
neevnt, afheenger af sammenspillet mellem en lang raekke kendte og ukendte faktorer.

| tre af de tidligere influenzapandemier (1918, 1968 og 2009) er grise efterfglgende blevet smittet med
det pandemiske virus fra mennesker, hvor det efterfalgende har etableret sig i grise. Desuden viser
eksperimentelle studier, at grise kan smittes med saesoninfluenzavirus fra mennesker. Vi ser hvert ar
eksempler pa dette i den danske nationale svineinfluenzaovervagning. P4 denne baggrund vurderes
det rimeligt at antage, at grise kan smittes af mennesker i forbindelse med en influenzapandemi hos
mennesker. Denne risiko afhaenger af bade af egenskaber hos virus samt vaertsfaktorer.
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