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5. Kontaktperson i Fødevarestyrelsen: (navn, tlf., e-mail) 
Pernille Dahl Nielsen, PERNI@fvst.dk 

 

6. Bestilling: (indsæt afstemt bestillingstekst) 
ECDC har udsendt en advarsel om fund af HPAI virus af subtypen H5Nx i Rusland og Kasakhstan 
(https://www.ecdc.europa.eu/en/news-events/avian-influenza-eu-alert-new-outbreaks ). ECDC anbefaler at 
der tages forholdsregler med henblik på tidlig påvisning af HPAI, at den eksterne biosikkerhed øges i 
besætninger og at døde fugle testes for HPAI teste. Affødt af henvendelsen blev der den 8. oktober 
afholdt et skype møde mellem DK-VET (Charlotte Hjulsager og Lars Erik Larsen) og repræsentanter fra 
fødevarestyrelsen.  

 
Fødevarestyrelsen anmoder i den forbindelse DK-VET om en skriftlig redegørelse for situationen, hvad 
det kan betyde i Europa og hvordan det samme scenarie har udspillet sig i andre år. 
 

Redegørelsen skal danne grundlag for, hvorvidt Fødevarestyrelsen på nuværende tidspunkt skal 
iværksætte særlige forholdsregler for at imødegå en evt. kommende HPAI epidemi i vilde fugle i 
forbindelse med efterårets fugletræk. 
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7. Svar: 
De seneste måneder er der fundet højpatogen fugleinfluenza (HPAI) A(H5N8) og A(H5) i 68 dødfundne 
vilde fugle i den vestlige del af Rusland og siden september også i det nordlige Kasakhstan. Virus har 
ligeledes bredt sig til fjerkræbesætninger i de ramte områder. Regionen har vigtige restepladser for en 
række vilde vandfugle på træk til overvintringssteder i bl.a. Europa. Tilstedeværelsen af HPAI virus er 
derfor bekymrende i forhold til potentiel spredning til Europa med trækfugle.  

Fund af HPAI virus i samme område i Rusland i sommeren 2005 og 2016 blev efterfulgt af alvorlige 
udbrud af HPAI virus i fjerkræ og vilde fugle i Europa, herunder Danmark. De første fund af HPAI virus var 
dengang i Nord- og Østeuropa, og EFSA (sept. 2020) vurderer, at det er sandsynligt at HPAI virus vil 
kunne introduceres til Europa efter samme mønster i denne efterårs-/vintersæson. Pludselige og 
vedholdne temperaturfald i Rusland og Kasakhstan menes at kunne favorisere en vestlig-sydlig spredning 
af virus. 

I 2005 blev HPAI H5N1 virus introduceret i Europa, formodentligt via trækfugle. Virus blev først påvist i 
Rumænien og Kroatien i både vilde fugle og fjerkræ, og fra februar 2006 spredte virus sig hurtigt i 
Centraleuropa. I Danmark blev virus fundet i vilde fugle i perioden 14. marts til 29. maj og i en 
hobbybesætning maj 2006.  

I sommeren 2016 blev HPAI H5N8 rapporteret i vilde fugle der blev fundet døde i den central/sydlige del 
af Rusland og spredte sig mod vest. Efterfølgende spredte virus sig til Europa, hvor det var årsag en lang 
række udbrud og fund i fjerkræ og vilde fugle fra efteråret 2016 til foråret 2017. 
Første fund var i Ungarn i slutningen af oktober 2016. Første fund i Danmark var i en vild fugl fundet død 
den 7. november 2016. Frem til 4. april 2017 blev der i Danmark påvist HPAI virus i 82 døde vilde fugle 
fundet udover hele landet (https://ai.fvst.dk/) og i to hobbybesætninger på hhv. Lolland og i 
Nordsjælland. Det formodes at virus spredte sig fra Rusland til Europa ved vildfugletræk til 
overvintringssteder i Europa. Der er ikke observeret smitte af mennesker med den pågældende variant 
af HPAI H5 virus (clade 2.3.4.4b). 

HPAI H5N8 virus var i 2016-2017 årsag til den største kendte epidemi med HPAI virus i Europa. H5N8 
virus har siden sin fremkomst udviklet sig og talrige reassortments er påvist i forbindelse med virussets 
udbredelse i vilde fugle i Asien, Europa, Afrika og Nordamerika (Lycett et al. 2020).   

De virus der nu er påvist i Rusland og Kasakhstan er HPAI H5N8 virus. Ifølge oplysninger fra EURL er der 
formodentlig tale om clade 2.3.4.4b virus. HPAI H5N8 calde 2.3.4.4.b er aldrig påvist hos mennesker så 
risiko for human infektion vurderes at være meget lav. 

Udbruddene i fjerkræ i Rusland bekræfter at virus har HPAI egenskaber med den typiske høje dødelighed 
in høns, ænder og gæs. Der er ikke oplysninger om komplet artsbestemmelse på alle de positive vilde 
fugle fra Rusland og Kasakhstan, men bla. kragefugle, svaner og ænder er blandt de positive. 
Mortaliteten i vilde fugle er endnu ikke helt klarlagt, men fund i vilde fugle i Rusland og Kazakstan vidner 
om øget dødelighed. 
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EURL for Avian influenza and Newcastle disease, IZSVe, Italien. 
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